MATERIAL SUPLEMENTARIO

Anexo 1. Introduccién y deteccion de tipo de secuencia segun el analisis MLST por afo y origen de aislamiento.

Aiio Origen Tipo de secuencia *
1995 Clinico 88,89
1996 Clinico 265
1997 Clinico 3
1999 Clinico 19
2000 Clinico 93
2001 Clinico 94,120
2005 Clinico 65
2013 Clinico 199,1737
2014 Clinico 64
2015 Clinico 36,417
2017 Clinico 1169

*Se remarca en negrita los tipos de secuencia relacionados con brotes o epidemias tanto a nivel local como global.
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Anexo 2. Deteccion de genes de la Vpal-7 y el gen trh de 102 aislados de Vibrio parahaemolyticus aislados en Pert. Los nombres de cada aislado se
indican a la derecha, mientras que las columnas posteriores indican la presencia (color negro sélido) o ausencia (color blanco sélido) de los genes
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